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Automatické rozdéleni DNA do funkénich oblasti.
Pojmy.

Klasifikace do tfi tfid - CDS, Promoter, Offgene.
Cile prace.

Dataset - NCBI. data pro houby.

Uprava datasetu - Blast plus.

Model.

Vysledky.

Nastroj pro segmentaci DNA.

Na vystupu z transformeru se v praci nachazi average pooling. Jaké jsou dalSi moznosti, jak z transformer{ prejit ke
klasifikacni vrstvé?

Jaké jsou dal$i moznosti? Max pooling. Dalsi moZnosti?

V experimentalnich vysledcich zmifujete dvé metriky - accuracy, confusion matrix. Pro¢ nejsou tyto metriky vzajemné
konzistetni?

Jaka byla presnost klasifikace ve vasi praci?
Jaky vliv mlze mit délka sekvence?

Proc se lisi obrazek v prezentaci vs. v bakalarské praci?

Klasifikace — dobre

Datum obhajoby — 30.8.2023



